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INTRODUCCION

El cardenal amarillo (Gubernatrix cristata) es un paseriforme neotropical amenazado que
habita en América del Sur. Su distribucién en la regién abarca desde el sur de Brasil hasta el
centro de Argentina y Uruguay, donde habita bosques abiertos y matorrales. Es una especie
territorial y socialmente monégama. El cardenal amarillo se encuentra actualmente en
peligro de extincion, y sus poblaciones estan en constante declive debido a la reduccién de
su habitat y a la captura ilegal de ejemplares macho que son frecuentemente
comercializados debido al atractivo de su color y de su canto. Existen algunos datos previos
analizando la regién control de ADNmt y marcadores microsatélites en poblaciones de
cardenal amarillo de las provincias de Rio Negro, La Pampa, Corrientes y San Luis, hallando
11 sitios polimoérficos en 13 haplotipos mitocondriales diferentes, habiendo dos haplotipos
mas frecuentes. Recientemente se han analizado los mismos marcadores en ejemplares
cautivos del sur de Brasil, hallando como haplotipo mitocondrial mas frecuente el mismo que
fue reportado para ejemplares del norte de Argentina y Uruguay. Hasta la fecha no se
encuentran registros de estudios genéticos de esta especie en la provincia de Santa Fe.

OBJETIVOS

-Caracterizar genéticamente a ejemplares de Cardenal Amarillo (Gubernatrix cristata) de la
provincia de Santa Fe mediante marcadores moleculares.

-Comparar patrones basicos de diversidad y estructura genética entre ejemplares de
cardenal amarillo de la provincia de Santa Fe y los de otras areas de su distribucién
mediante el estudio de marcadores microsatélites y un marcador mitocondrial (region
control).

-Aportar datos para ampliar la escasa informacion disponible acerca de esta especie en
nuestra provincia.

Titulo del proyecto: Desarrollo de estrategias de rehabilitacién y reintroduccién para la
conservacion del Cardenal Amarillo en la provincia de Santa Fe.

Instrumento: Fondo de la Conservacién del Patrimonio Natural de la Provincia de Santa Fe
AnRo convocatoria: 2023

Organismo financiador: UNL, Fundacién Habitat y Desarrollo, Ministerio de Ambiente y Cambio
Climatico de Santa Fe, Sancor Seguros y Compania de Cervecerias Unidas.

Director/a: Amavet, Patricia
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METODOLOGIA
Obtencion de muestras

Durante el periodo comprendido entre los meses de Octubre, Noviembre y Diciembre del
afio 2022, se procedié a la obtencion de muestras de plumas y tejidos pertenecientes a 13
individuos de la especie Gubernatrix cristata, conocida como Cardenal Amarillo, los cuales
habian sido objeto de trafico ilegal y se encontraban bajo custodia en el Centro de rescate,
recepcion, rehabilitacién y reinsercion de fauna "Granja La Esmeralda" (Figura 1y Figura 2).
Asimismo, se tomd una muestra de un ejemplar taxidermizado recolectado en la fecha del
15 de Octubre de 1931 en la localidad de San Cristobal, provincia de Santa Fe.
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Figura 1: a) y b) proceso de toma de muestras de ejemplares de Cardenal amarillo.
Figura 2; ejemplares cautivos de G. cristata en la Granja La Esmeralda.
Aislamiento de ADN y amplificaciones

Con el propésito de llevar a cabo la extraccion del ADN, se implementé inicialmente un
protocolo basado en el método de extraccion salina, como fue descrito por Ojeda et al.,
(2012). Sin embargo, debido a que dicho procedimiento no arrojé los resultados deseados,
se optd por utilizar un Kit comercial, DNeasy Blood & Tissue Kit, de Qiagen, siguiendo las
instrucciones proporcionadas por el fabricante. Para obtener una vision mas abarcadora de
la diversidad y estructura poblacional, se emplearon dos tipos de marcadores. nucleares
(microsatélites) y mitocondriales, especificamente la regién control del ADNmt. Para llevar a
cabo el analisis mediante microsatélites, se utilizaron diez pares de cebadores disefiados
especificamente para esta especie por Martins-Ferreira et al. (2010), y se siguieron las
condiciones de amplificacién descritas por los autores. En cuanto a la obtencion de
secuencias de la region control del ADNmt, se emplearon los primers LCR3 y H1248 (Tarr,
1995), siguiendo las condiciones de PCR detalladas por Dominguez et al., (2017). Las
reacciones de PCR se realizaron en un volumen total de 25 pl, utilizando 50 ng de ADN
genomico, 0,2 uM de cebadores, 0,2 mM de dNTP, 2,5 pl de buffer de PCR 10Xy 0,1 U de
Taq polimerasa. La temperatura de annealing empleada para todos los marcadores fue de
55 °C.

Obtencion de genotipos y secuencias

Los productos resultantes de las reacciones de PCR fueron sometidos a evaluacion
mediante una técnica de corrida electroforética en geles de agarosa al 2% (Figura 3).
Posteriormente, se llevo a cabo el envio de dichos productos a un servicio de secuenciacion
externo, con el objetivo de obtener informacion detallada sobre la composicion de las
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secuencias de ADN en el caso del marcador mitocondrial, y los genotipos de los individuos,
para el caso de los microsatélites.

Figura 3: productos de PCR (marcador mitocondrial) visualizados en gel de agarosa al 2% junto con
un marcador de tamafo molecular.

CONCLUSIONES

Se logré con éxito la obtencion de muestras, el aislamiento de ADN y las amplificaciones en
todos los individuos, con la excepcion de la muestra proveniente del ejemplar taxidermizado.
Dado el caracter considerablemente antiguo de dicha muestra, es probable que el material
se encuentre en un estado avanzado de degradacion. Actualmente estamos a la espera de
los resultados provenientes del servicio de secuenciacidn externo para poder dar
continuidad al analisis de los datos obtenidos.
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